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Recenzja
rozprawy doktorskiej mgr Katarzyny Meyzy,
pt.: Procesy ewolucyjne ksztaltujgce zmienno$¢ genetyczng kompleksu de¢bowego w rezerwacie

»Bielinek” nad Odra.

Recenzja zostala wykonana na wniosek Rady Dziedziny Nauk Scistych i Przyrodniczych
Uniwersytetu Kazimierza Wielkiego w Bydgoszczy z dnia 4 lipca zgodnie z wymogami okreslonymi w
art. 20 ust. 5 Ustawy z dnia 14 marca 2003 roku o stopniach i tytule naukowym oraz stopniach i tytule
w zakresie sztuki (Dz. U. z 2003 , Nr 65, poz. 595 z pdzniejszymi zmianami).

1. FORMALNY OPIS ROZPRAWY

Przedlozona do oceny rozprawa doktorska zostata wykonana pod kierunkiem naukowym pana
dr hab. Igora Chybickiego prof. UKW, w Katedrze Genetyki, Wydziatlu Nauk Biologicznych
Uniwersytetu Kazimierza Wielkiego w Bydgoszczy. Rozprawa doktorska mgr Katarzyny Meyzy zostata
przygotowana w formie liczacego 199 stron jedno autorskiego manuskryptu, napisanego w jezyku
polskim. Struktura pracy odpowiada typowym zatozeniom przyjetym dla tego typu opracowan.
Recenzowana rozprawa doktorska jest bardzo dobrze przygotowana pod wzgledem redakcyjnym.
Pierwsza czg$¢ rozprawy stanowi wstep wraz z przegladem literatury, ktory konczy podrozdziat
zawierajacy cele pracy i postawione hipotezy naukowe (27 stron). Kolejne rozdzialy to; Materiat i
Metody (23 strony), Wyniki (66 stron), Dyskusja (69 stron) oraz Podsumowanie i Wnioski (5 stron).
Prace zamyka obszerny zestaw literatury liczacy 355 pozycji. Ponadto integralng czescig rozprawy sa:
dwustronicowe streszczenie w jezyku polskim i angielskim oraz zalgczniki zawierajace rozszerzone

wyniki badan. Na szate¢ graficzng pracy sktada si¢ 46 rycin oraz praca zawiera 47 tabel.

Rozprawa doktorska Pani mgr. Katarzyny Meyzy dotyczy procesow mikroewolucyjnych
ksztattujacych zmiennos$¢ genetyczng w ramach kompleksu dgbowego w rezerwacie ,,Bielinek nad
Odra. Rezerwat Bielinek, utworzony w celu ochrony rzadkich w skali kraju zbiorowisk lesno-
stepowych, wraz ze stanowiskami wielu rzadkich i zagrozonych gatunkéw roslin od dawna przyciggat

uwage naukowcow, szczegolnie w kontekscie rozwazan pochodzenia i przynaleznosci taksonomicznej,
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wystepujacej na tym obszarze i jedynej na terenie naszego kraju populacji debu omszonego.
Wczesniejsze badania wykazaly m.in., ze populacja Q. pubescens w rezerwacie Bielinek morfologicznie
bardziej odbiega od populacji tego gatunku z centrum zasiggu geograficznego w poréwnaniu do
rodzimych gatunkéw debow wspotwystepujacych w badanym rezerwacie. Wykazano rowniez, ze
posredniej morfologii liScia nie zawsze towarzyszy admiksja genetyczna. Ponadto wczesniejsze badania
prowadzone w zespole promotora rozprawy dr. hab. Igora Chybickiego wykazaly, ze populacja debu
omszonego charakteryzuje si¢ duza odrgbnoscia genetyczna w stosunku do rodzimych gatunkow
debow. Jednak kwestia pochodzenia populacji tego gatunku w rezerwacie Bielinek nie zostata do tej
pory rozwiktana i nadal pozostaje przedmiotem dyskusji.

Autorka w swojej dysertacji podjeta te najwazniejsze problemy, dotyczace m.in. statusu
gatunkowego, roli dryfu genetycznego, hybrydyzacji i introgresji jako mechanizmoéw ksztattujacych
zmiennos$¢ genetyczng tej unikalnej w skali kraju populacji Q. pubescens. Praca Pani mgr. Katarzyny
Meyzy jest bardzo szczegdtowa i kompleksowa analiza systemu kojarzenia w tym efektywnego
rozprzestrzeniania gendw wraz z oceng sukcesu reprodukcyjnego poszczegdlnych gatunkéw debow w
owym rezerwacie.

W obszernym, wstepie obejmujacym réwniez przeglad literatury Doktorantka bardzo umiejetnie
wprowadzita czytelnika w problem badawczy. Rozdzial ten napisany jest bardzo dobrym do lektury
jezykiem i zawiera odniesienia do kluczowych kwestii i literatury w poruszanym temacie. W
podrozdziale stanowigcym przeglad literatury Pani mgr. Katarzyna Meyza szczegdtowo odniosta si¢ do
weczesniejszych badan rodzaju Quercus, w tym zmiennosci genetycznej w kontekscie historii zasiggéw
geograficznych gatunkéw debow, szczegétowo omawiajac role hybrydyzacji w procesie rekolonizacji.
Zawarte we wstepie informacje poparte sa wieloma pozycjami literaturowymi, wsrdd ktdrych nie
brakuje tez najnowszych pozycji. Wstep wiencza okreslone cele badawcze oraz zdefiniowane hipotezy,
ktore, w kontekscie informacji zawartych we wstepie, mozna uzna¢ za dos¢ bezpieczne. Pewne
watpliwosci budzi mozliwos¢ realizacji drugiego celu pracy dotyczacego okreslenia pochodzenia
populacji Q. pubescens w rezerwacie Bielinek. Uwazam, Ze stosujac zaproponowane w pracy podejscie
metodyczne i obejmujac badaniami jedynie populacje z rezerwatu Bielinek nie da si¢ udzieli¢
odpowiedzi na to pytanie. Ponadto odnoszac si¢ do wstepu uwazam, ze pewne zagadnienia, ktore
poruszyta doktorantka w podrozdziale ,,Przeglad literatury”, mozna bytoby pomingé¢ (np. informacje
dotyczace loci mikrosateliatrnych i ,,alleli zerowych” ). W moim odczuciu zagadnienia te nie sa az tak
istotne do odpowiedniego zarysowania kontekstu pracy, a sam rozdziat bylby krétszy i bardziej

syntetyczny.

W drugim, liczagcym ponad 20 stron rozdziale Material i Metody, Doktorantka szczegétowo i
precyzyjnie opisala material badawczy i metody badan, w tym metody laboratoryjne i metody

statystyczne. W mojej ocenie dobor metod i narzedzi statystycznych jest prawidlowy i w pelni
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wystarczajacy do realizacji celow badawczych (z wyjatkiem celu 2, o ktorym juz wczesniej
wspomniatam). Na uznanie zastuguje bogactwo narzgdzi statystycznych wykorzystanych przez
doktorantke, ktdre rdwnie precyzyjnie opisano i ponadto szczegétowo uzasadniono ich wybdr. W tym
miejscu cheiatabym podkresli¢ ze, czg$¢ statystyczna pracy wyglada imponujaco.

Najobszerniejszy ponad 60-stronicowy rozdziat Wyniki, zawiera najwazniejsze uzyskane
przez doktorantke wyniki badan wlasnych stanowiacych baz¢ do sformutowania wnioskow i weryfikacji
postawionych hipotez naukowych. Sposob prezentacji wynikow nie budzi zastrzezen. Ryciny, wykresy
oraz zestawienia tabelaryczne sg starannie przygotowane, dobrze opisane oraz wyczerpujaco
skomentowane.

Za szczegblnie interesujace i bardzo wartosciowe uwazam wyniki badan odnoszace si¢ do
identyfikacji gatunkowej oraz analizy rodzicielstwa i wzorcoOw kojarzenia, ktére ponadto umozliwity
oceng introgresji i przeptywu genow. Wyniki te dostarczyly cennych informacji potwierdzajacych
przypuszczenia autorki, ze rezerwat Bielinek wydaje si¢ tworzy¢ swego rodzaju ,,syngameon”, w
ktéorym potencjal przeplywu gendéw miedzy gatunkami pozostaje znacznie nizszy w pordwnaniu z
kojarzeniem w obrebie gatunku, umozliwiajac przetrwanie kazdego z hybrydyzujacych gatunkéw.

Na podstawie uzyskanych wynikow potwierdzono wystgpowanie w rezerwacie Bielinek 3 odrebnych
grup genetycznych. Przeprowadzona analiza identyfikacji genetycznej dla kazdego testowanego
zestawu loci wykazata, ze najliczniejsza grupa taksonomiczng w rezerwacie jest grupa osobnikow Q.
pubescens stanowigca od 62 do 63%. Natomiast najmniejszy udzial ilosciowy mialy nasze rodzime
gatunki debow, ktore stanowily zaledwie 18% wszystkich badanych osobnikéw. Uzyskane przez
doktorantk¢ wyniki potwierdzity, ze ponad 80% przebadanych préb stanowily osobniki czyste
gatunkowo (w tym najliczniej reprezentowany byt Q. pubescens), natomiast niespeina 20% osobnikow
mialo mieszancowe pochodzenie. Pokolenie siewek wykazywalo za$, prawie dwukrotnie mniejszy
udziat mieszancéw niz pokolenie osobnikéw dorostych. Tym samym uzyskane wyniki nie potwierdzity
hipotezy moéwiacej o tym, ze udzial poszczegélnych gatunkéw debow drzewostanu w badanym
rezerwacie jest rownomierny. Wyniki dotyczace analizy rodzicielstwa, potwierdzily dominacje
kojarzenia wewnatrzgatunkowego. Najliczniej reprezentowang grupa potomstwa byly osobniki Q
pubescens (207), dgby rodzime wspdotwystepujace w rezerwacie stanowily za$ niewielka grupe
potomstwa (28 siewek), a grupa mieszancéw F1 i mieszancow typu ,,backcross” liczyta 29 osobnikoéw
potomnych. Analiza wzorcow kojarzen wskazata na dominujaca role Q. pubescens w tworzeniu
populacji potomnej zardwno pod katem ilosci drzew bioracych udziat w kojarzeniu jak réwniez ilosci
gamet wniesionych do pokolenia potomnego. Q. pubescens okazal si¢ najbardziej efektywnym donorem

pytku i najczgsciej odgrywat rowniez rolg drzewa matecznego.
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Ponadto doktorantka wykazata, roznice w poziomie zmienno$ci genetycznej miedzy badanymi
gatunkami debow nie potwierdzajac tym samym hipotez o braku réznic w poziomie zmiennosci

genetycznej migdzy gatunkami debow zaréwno w stadium dorostych drzew jak i siewek.

Rownie wysoko nalezy oceni¢ liczacg 69 stron dyskusje, stusznie podzielong na podrozdziaty.
Dyskusja prowadzona w wiekszo$ci podrozdzialow jest na wysokim poziomie. Doktorantka wykazata
si¢ umiejetnosciag wihasciwej interpretacji i krytycznej analizy wynikdw. O dobrej znajomosci
poruszanych zagadnien $wiadczy takze liczacy ponad 350 pozycji wykaz literatury, obejmujacy
zarowno kluczowe dla tematu monografie, jak rowniez najnowsze prace oryginalne opublikowane w
renomowanych czasopismach.

Sktadajac rozprawe doktorska w formie manuskryptu cigzko nie ustrzec si¢ drobnych btedow
edytorskich i interpunkcyjnych, ktore obecne sa rowniez w recenzowanej pracy Zanotowatam réwniez
bledna numeracje tabel, w rozdziale Materiat i metody brakuje tabeli nr.6. Powyzsze btedy nie wptywaja
ostatecznie na odbidr pracy i jej wartos¢ merytoryczng. Zapewne zostang (lub juz zostaty) poprawione
przez doktorantke podczas przygotowywania rozprawy lub jej czesci do druku.

Po zapoznaniu si¢ z tre$cia manuskryptu uwazam, ze sposéb zaplanowania i przeprowadzenia
badan oraz opracowania wynikéw jest podstawa do mojej bardzo wysokiej oceny rozprawy

doktorskiej dr. Katarzyny Meyzy pod katem rozwigzania oryginalnego problemu naukowego
oraz oryginalnego rozwiazania w zakresie zastosowania wynikow wlasnych badan naukowych.

W trakcie lektury nasunely mi si¢ pewne pytania i drobne uwagi:

Populacja Q. pubescens to jedyne stanowisko tego gatunku w naszym kraju, narazone na szereg efektow
zwigzanych z izolacjg geograficzna. Wyniki badan uzyskane przez doktorantke wskazuja jednak na
przewage adaptacyjng tego gatunku w rezerwacie Bielinek. Chcialabym pozna¢ opini¢ doktorantki ,,w
Swietle uzyskanych wynikow, jaka jest przyszios¢ marginalnej, wyspowej populacji Q. pubescens w
badanym rezerwacie ?

W dyskusji doktorantka umiejetnie dyskutuje uzyskane wyniki. Jednak po zapoznaniu si¢ z rozdziatem
Podsumowanie i wnioski, uwazam, ze ma on jedynie form¢ podsumowania, w ktérym doktorantka
odnosi sie jedynie do postawionych hipotez naukowych. W tym miejscu chcialbym poproscie
doktorantke o sformutowanie najwazniejszych wnioskdw nasuwajacych po przeprowadzeniu
niniejszych badan.

Po zapoznaniu sie z postawionymi celami naukowymi, pewne moje watpliwosci budzi mozliwos¢
realizacji drugiego celu pracy dotyczacego okreslenia pochodzenia populacji Q. pubescens w rezerwacie
Bielinek oraz testowania hipotezy mowiacej o jej monofiletycznym pochodzeniu w oparciu o
analizowany materiat badawczy i zastosowane metody. W celu realizacji powyzszego celu doktorantka

przeprowadzita analizy zmiennosci 15 loci chloroplastowych, dla ktérych stwierdzita ogétem 29 alleli i
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wykazata obecnos¢ 4 haplotypdw. Na podstawie tych analiz doktorantka wykazata ze, Q. pubescens
okazat si¢ najbardziej jednorodna grupa genetyczna cechujaca si¢ obecnosciag dwoch haplotypow 1 i 4,
ktore jednoczesnie zaobserwowano u dwoch wspdtwystepujacych rodzimych gatunkéw debow jak
réwniez u mieszancéw. Uwazam, ze stosujac zaproponowane w pracy podejScie metodyczne i
obejmujac badaniami jedynie populacj¢ z rezerwatu nie mozna zrealizowal powyzszego celu
naukowego i zweryfikowa¢ postawionej hipotezy. Grupa haplotypéw bowiem moze mie¢ charakter
monofiletyczny, ale nalezy rozpatrywac to w szerszym kontekscie historii ewolucyjnej gatunku. Moje
pytanie jest nastgpujace, jakie sa dowody na to, ze dwa stwierdzone haplotypy nie pochodza od 1 linii.

Niestety nie dowiemy si¢ tego bez przeprowadzenia analizy filogenetycznej haplotypdw.

4. PODSUMOWANIE

Rozprawa doktorska Pani mgr Katarzyny Meyzy jest wartoSciowym opracowaniem naukowym,
uzupehniajagcym wiedzg o procesach mikroewolucyjnych ksztaltujacych zmienno$¢ genetyczng w
ramach kompleksu dgbowego w rezerwacie ,,Bielinek” nad Odra. Autorka wykonata imponujaca prace
badawcza, a jej badania pozwolily na uzyskanie wiarygodnych wynikow o duzym znaczeniu
praktycznym i poznawczym Podsumowujac oceng rozprawy doktorskiej Pani mgr. Katarzyny Meyzy,
pragne podkreslic, ze bez watpienia stanowi ona oryginalne rozwigzanie problemu naukowego,
wykazuje ogdlng wiedzg teoretyczng kandydatki w dyscyplinie nauki biologiczne, a takze potwierdza

umiej¢tnos¢ samodzielnego prowadzenia pracy naukowe;j.
WNIOSEK KONCOWY

W mojej opinii recenzowana rozprawa doktorska pt. Procesy ewolucyjne ksztaltujgce zmiennos¢
genetyczng kompleksu debowego w rezerwacie ,,Bielinek” nad Odra. spelnia wszystkie
wymagania okres§lone w artykule 20 ust. 5 Ustawy z dnia 14 marca 2003 roku o stopniach i tytule
naukowym oraz stopniach i tytule w zakresie sztuki (Dz. U. z 2003 , Nr 65, poz. 595 z p6zn. zm.)
stawiane rozprawom doktorskim. Na tej podstawie zwracam si¢ do Rady Dziedziny Nauk Scistych
i Przyrodniczych Uniwersytetu Kazimierza Wielkiego w Bydgoszczy z wnioskiem o dopuszczenie

Pani mgr. Katarzyny Meyzy do dalszych etapéw przewodu doktorskiego.

Olsztyn 20.09.2023
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